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Цирковирусная инфекция свиней наносит значительный ущерб свиновод-

ству ввиду отставания в росте и повышенном отходе молодняка, а также нару-

шение репродуктивной функции свиноматок, рождении слабого потомства [2, 

3]. Наиболее эффективным способом диагностики является полимеразная цеп-

ная реакция в режиме «реального времени» (ПЦР-РВ), которая позволяет быст-

ро и достоверно подтвердить наличие генома цирковируса свиней 2 типа (ЦВС-

2) в патологическом материале [1, 4]. 

Нами были подобраны праймеры и олигонуклеотидный зонд к высоко-

консервативному участку генома ЦВС-2 ORF2, которые требуют оценки их 

возможности выявлять геном данного вируса. 

Целью настоящей работы является оценка способности выявления генома 

ЦВС-2 разработанными олигонуклеотидами. 

Материалы и методы. Работа выполнялась в отраслевой лаборатории ве-

теринарной биотехнологии и заразных болезней животных УО ВГАВМ. 

Выделение ДНК проводили с использованием коммерческих наборов: 

ДНК-сорб (Амплисенс, РФ), АртДНК, АртМагнит-Вет (Артбиотех, РБ). 

Постановку ПЦР-РВ в амплификаторе Rotor-Gene 3000 с использованием 

премикса ArtMix (Артбиотех, РБ) по следующей программе: 95°С – 2 мин.; 40 

циклов 95°С – 30 сек., 63°С – 30 сек., 67°С – 30 сек. Последовательности по-

добранных олигонуклеотидов: 

CVS2F1F2 – GGAACTGTGCCTTTTTTGGC 

CVS2R1R2 – AGCTTCTACAGCTGGGACAG 

CVS2PF2 – [JOE]-TACCAGCAATCAGACCCCG-[BHQ1] 

Состав реакционной смеси: 12,5 мкл ArtMix, по 10 пмоль праймеров и 

зонда, выделенная ДНК 5 мкл, деионизированная вода до 25 мкл. 

В качестве испытуемого материала использовали 2 штамма ЦВС-2 (РУП 

«Институт экспериментальной ветеринарии им. С.Н. Вышелесского»), инакти-

вированный культуральный вирус (ООО «Ветбиохим»), ДНК из патологическо-

го материала от поросят и свиноматок. 

Результаты исследований. Для оценки работоспособности разработанных 

пары праймеров и зонда для выявления генома ЦВС-2 сформировали панель из 

положительных и отрицательных образцов. В качестве положительных образ-

цов выступали штаммы ЦВС-2, положительные пробы ДНК из патологического 

материала от свиней и поросят из различных свиноводческих хозяйств Респуб-

лики Беларусь. В качестве отрицательных образцов использовали штамм виру-

са РРСС, парвовируса свиней (РУП «Институт экспериментальной ветеринарии 
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им. С.Н. Вышелесского»), отрицательные пробы ДНК из патологического ма-

териала от свиней и поросят из различных свиноводческих хозяйств Республи-

ки Беларусь. 

Положительные и отрицательные пробы ДНК из патматериала предвари-

тельно были исследованы с помощью коммерческих тест-систем для выявления 

генома ЦВС-2 (ООО «Ветбиохим», «Амплисенс», РФ, «Артбиотех», РБ) и хра-

нились при температуре минус 80°С до проведения эксперимента. 

Результаты выявления генома ЦВС-2 представлены в таблице 1. 
Таблица 1 – Результаты выявления генома ЦВС-2 в контрольной панели 

Источник ДНК 

Коли

честв

о 

проб 

Количество 

положительных проб 

Количество 

отрицательных проб 

Коммерч. 

тест-

системы 

Собственные 

олигонукл. 

Коммерч. 

тест-

системы 

Собственны

е олигонукл. 

Штаммы ЦВС-2 3 3 3 0 0 

Штамм РРСС 1 0 0 1 1 

Штамм парвовируса 

свиней 
1 0 0 1 1 

Пат.материал от 

поросят и свиноматок 

хозяйство №1 

10 7 7 3 3 

Пат.материал от 

поросят хозяйство №2 
5 5 5 0 0 

Пат.материал от 

поросят хозяйство №3 
10 0 0 10 10 

Сыворотка крови от 

свиноматок хозяйство 

№3 

10 2 2 8 8 

Как видно из таблицы 1, разработанные праймеры и зонд позволяют по-

лучать сходный результат, как по положительным, так и по отрицательным об-

разцам ДНК в сравнении с коммерческими тест-системами. 

Таким образом, разработанные олигонуклеотиды для выявления генома 

ЦВС-2 обладают высокой чувствительностью и специфичностью и могут ис-

пользоваться для диагностики цирковирусной инфекции свиней. 
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