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антибиотикотерапии воспалительных заболеваний животных и назначе-

ние противогрибковых и иммуностимулирующих препаратов. 
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Аннотация. Вопросам природной очаговости в научной литературе по-

священо довольно большое количество работ. Исследования, затрагивающие 

особенности распространения природно-очаговых болезней в разных регионах 

Республики Беларусь, являются единичными. В связи с вышеизложенным весьма 

очевидна необходимость в проведении предварительного мониторинга особен-

ностей локализации ряда возбудителей природно-очаговых болезней и выявле-

ние основных переносчиков природно-очаговых болезней на территории Витеб-

ска и Витебской области Республики Беларусь. 
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Нами было проведено расширенное исследование, включающее отбор 

проб биологического материала от диких животных, сбор иксодовых клещей и 

оленьих кровососок. И, как результат, обнаружение генома возбудителей при-

родно-очаговых заболеваний, выявление основных переносчиков, резервуаров и 

источников возбудителей данной группы болезней. В результате проведенных 

исследований было определено, что дикие животные и иксодовые клещи явля-

ются основными резервуарами и переносчиками возбудителей таких заболева-

ний, как туляремия, иерсиниоз, боррелиоз, анаплазмоз, бабезиоз, микоплазмоз, 

дирофиляриоз, лептоспироз, токсоплазмоз, COVID-19. 
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Summary. Quite a large number of works are devoted to the issues of natural 

foci in the scientific literature. There are few studies on the spread of natural focal 

diseases in different regions of the Republic of Belarus. In connection with the above, 

it is very obvious that it is necessary to carry out preliminary monitoring of the local-

ization features of a number of pathogens of natural focal diseases and identify the 

main vectors of natural focal diseases in the territory of Vitebsk and the Vitebsk region 

of the Republic of Belarus. 

We conducted an extended study, including sampling biological material from 

wild animals and birds, collecting ixodid ticks and deer bloodsuckers. And as a result, 

the discovery of the genome of pathogens of natural focal diseases, the identification 

of the main vectors, reservoirs and sources of pathogens of this group of diseases. As 

a result of the research, it was determined that wild animals and ixodes ticks are the 

main reservoirs and carriers of pathogens of diseases such as tularemia, yersiniosis, 

borreliosis, anaplasmosis, babesiosis, mycoplasmosis, dirofilariasis, leptospirosis, 

toxoplasmosis, COVID-19. 

(Поступила в редакцию 20.06.2025 г.) 

Введение. В настоящее время весьма актуальным является изуче-

ние закономерностей территориального распространения природно-

очаговых болезней и, соответственно, циркуляции в природе их 
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возбудителей. В первую очередь это связано с антропогенным преобра-

зованием территорий, а также глобальным изменением климата. Кроме 

того, современная актуальность мониторинга природно-очаговых бо-

лезней определяется довольно активными в некоторых регионах мигра-

ционными процессами и расселением в различные зоны природных оча-

гов людей без соответствующего иммунитета [1, 2, 5]. 

Природно-очаговая болезнь – это болезнь, которая способна дли-

тельное время циркулировать на определенной территории без участия 

человека. Более того, указанная болезнь регистрируется только на ука-

занной территории (как правило, географически изолированной) и не 

встречается за ее пределами (за исключением завозных случаев) [4, 5, 

6].  

При этом необходимо учитывать, что в последнее время появля-

ются быстро мутирующие и изменяющие свою видоспецифичность воз-

будители, которые не только способны поражать человека, но и демон-

стрируют тенденцию к природной очаговости (как пример – возбуди-

тель COVID-19 и возбудитель гриппа птиц). Природно-очаговые бо-

лезни являются одной из основных угроз не только для человека, но мо-

гут принести значительный урон и хозяйствам аграрно-промышленного 

комплекса, фермерским хозяйствам и домашним животным, что в ре-

зультате повлечет за собой экономические затраты для всей страны от 

гибели сельскохозяйственных животных, затраты на лечение, снизится 

качество продукции животного происхождения [6, 7]. 

Цель работы – выявление основных источников, резервуаров и 

переносчиков возбудителей природно-очаговых болезней на террито-

рии Витебска и Витебской области Республики Беларусь. 

Материал и методика исследований. Исследования проводились 

на предмет обнаружения генома возбудителей следующих природно-

очаговых и ряда зоонозных болезней: бабезиоз, анаплазмоз, токсоплаз-

моз, дирофиляриоз, туляремия, иерсиниоз, боррелиоз, клещевой энце-

фалит, коксиеллез, бешенство, лептоспироз, листериоз, микоплазмоз, 

пастереллез, туберкулез, хламидиоз, COVID-19, грипп А. Исследования 

проводились в период 2023 – первая половина 2025 года. 

Объектами исследований явились клещи, оленьи кровососки и 

внутренние органы теплокровных животных. При этом клещи собира-

лись как с диких животных (енотовидные собаки, лисы), так и от домаш-

них животных (собаки). Оленьи кровососки были собраны на открытой 

природе. Пробы внутренних органов (сердце, легкие, селезенка, лимфа-

тические узлы, печень, почки) были отобраны от добытых диких копыт-

ных животных (олень благородный, лось, косуля, лань европейская, ка-

бан европейский), диких плотоядных (лиса, енотовидная собака), птицы 

(сова ушастая, лебедь-шипун, чирок-трескунок, кряква), грызунов (мы-

шевидные грызуны, бобр). 
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Основным методом исследований явилась ПЦР, направленная на 

выявление генома возбудителя природно-очаговых болезней. Для про-

ведения молекулярно-генетических исследований использовали диагно-

стические наборы производителя АртБиоТех (г. Минск, Республика Бе-

ларусь). Так же проводили полное и частичное паразитологическое 

вскрытие. 

Результаты исследований и их обсуждение. Первый этап иссле-

дований проводился в осенне-зимний период 2023 года и весенне-лет-

ний период 2024 года. В результате проведенных исследований было 

установлено, что в условиях Витебской области Республики Беларусь 

клещи аккумулируют различных возбудителей инфекционных и инва-

зионных болезней. Из 671 исследованной особи, собранной с собак, ди-

ких животных и с открытой природы, носителями Francissella tularensis 

явились 102 особи, или 15,20 % от общего количества. Стоит отметить, 

что подавляющее большинство инфицированных возбудителем 

Francissella tularensis клещей было отловлено на территории города Ле-

пеля (Витебская область). При этом отдельное количество клещей, 

наряду с Francissella tularensis, содержали в себе возбудителей рода 

Anaplasma, а еще возбудителей рода Borrelia и возбудителя Coxiella 

burnetii. Из двух последних возбудителей наибольшее распространение 

получили возбудители рода Borrelia, которой оказались пораженными 

10,28 % клещей из всех инфицированных. Далее с существенным отры-

вом следует инфицирование возбудителями рода Anaplasma (3,42 %), 

рода Babesia (1,49 %) и рода Mycoplasma (1,34 %).  

Минимально же инфицированы клещи были возбудителями рода 

Yersinia (0,89 %), рода Pasteurella (0,74 %), рода Dirofilaria (0,59 %), рода 

Leptospira (0,44 %), возбудителем Coxiella burnetii (0,29 %), Toxoplasma 

gondii (0,29 %), возбудителем рода Flavivirus (клещевого энцефалита) 

(0,14 %). На рисунке 1 выведены количественные данные положитель-

ных проб образцов клещей на исследуемые природно-очаговые болезни. 
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Рисунок 1 – Результаты выделения генома возбудителей природно-

очаговых болезней от клещей, шт. 

На данном рисунке представлен выделенный нами геном возбуди-

телей природно-очаговых болезней, из которой следует отметить высо-

кий уровень зараженности клещей и весьма большой и разнообразный 

ряд возбудителей природно-очаговых болезней, переносимых клещами. 

Зачастую, в одном образце клеща встречается ассоциативное носитель-

ство 2-3, а то и 4 возбудителей одновременно.  

Относительно позвоночных источников (резервуаров и переносчи-

ков) природно-очаговых болезней следует отметить, что в процессе мо-

ниторинга нами был выявлен ряд положительных проб биологического 

материала от различных диких животных. В частности, исследования 

внутренних органов мышевидных грызунов, отловленных в природном 

биогеоценозе, выявили наличие возбудителей таких инфекций, как бор-

релиоз, микоплазмоз и даже COVID-19, который в настоящее время 

официально не относится к природно-очаговым инфекциям.  

Исследование 18 проб биологического материала копытных жи-

вотных (олень, лось, косуля, лань европейская, кабан) выявило наличие 

у них генома возбудителей микоплазмоза (14 положительных проб, или 

77,80 %) анаплазмоза (13 положительных проб, или 72,20 %), бабезиоза 

(11 положительных проб, или 61,11 %), дирофиляриоза (11 положитель-

ных проб, или 61,11 %), боррелиоза (2 положительные пробы, или 

11,10 %), пастереллеза (1 положительная проба, или 5,50 %). В рисунке 

2 выведены количественные данные положительных проб органов ко-

пытных животных на исследуемые природно-очаговые и зоонозные бо-

лезни. 
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Рисунок 2 – Результаты выделения генома возбудителей природно-

очаговых болезней из биологического материала от копытных 

животных, шт.  

На данном рисунке представлен выделенный нами геном возбуди-

телей природно-очаговых болезней, из которой следует отметить то, что 

копытные животные переболевают бессимптомно и в результате явля-

ются носителями ряда возбудителей природно-очаговых болезней. 

Помимо выявленных нами возбудителей (генома) инфекционных 

и ряда инвазионных болезней, при вскрытии и отборе проб копытных 

животных в отдельных органах и тканях были обнаружены имаго и ли-

чиночные стадии ряда гельминтов: в печени лося – эхинококковые пу-

зыри (личиночная стадия Echinococcus granulosus); в подкожной клет-

чатке кабана и оленя обнаружены личинки Sparganus spirometra erinacei; 

в печени лося были обнаружены половозрелые особи трематод 

Parafasciolopsis fasciolaemorpha. 

Исследовали 45 образцов проб органов, взятых от мышевидных 

грызунов. Исследование проводили на обнаружение генома возбудите-

лей следующих заболеваний: анаплазмоз, боррелиоз, бабезиоз, бешен-

ство, дирофиляриоз, клещевой энцефалит, лептоспироз, листериоз, ми-

коплазмоз, пастереллез, туляремия, туберкулез, хламидиоз, COVID-19, 

грипп А, токсоплазмоз. В результате исследования получены следую-

щие данные: 5 образцов были положительны на боррелиоз, 7 образцов 

положительны на микоплазмоз, 2 образца положительны на COVID-19. 

В рисунке 3 выведены количественные данные положительных проб ор-

ганов мышевидных грызунов на исследуемые природно-очаговые бо-

лезни. 

 

14

1311

11

2

1

Возбудитель  микоплазмоза

Возбудитель анаплазмоза 

Возбудитель  бабезиоза 

Возбудитель дирофиляриоза 

Возбудитель боррелиоза 

Возбудитель пастереллеза 



133 

 

Рисунок 3 – Результаты выделения генома возбудителей природно-

очаговых болезней из биологического материала от мышевидных 

грызунов, шт.  

На данном рисунке представлен выделенный нами геном возбуди-

телей природно-очаговых болезней, из которой следует отметить то, что 

мышевидные грызуны являются переносчиками весьма разнообразного 

ряда возбудителей природно-очаговых болезней. Хочется отметить вы-

явление возбудителя COVID-19, который ранее не относился к при-

родно-очаговым.  

Были исследованы также оленьи кровососки в количестве 

31 особи, собранные на территории городского поселка Богушевск (Ви-

тебская область). Исследование проводили на обнаружение генома воз-

будителей следующих заболеваний: клещевой энцефалит, эрлихиоз, 

боррелиоз, анаплазмоз, бабезиоз, туляремия, коксиеллез. В результате 

исследования в 2 пробах был обнаружен генетический материал возбу-

дителя Francissella tularensis, что составило 6,45 % от общего количества 

исследованных оленьих кровососок.  

Во втором цикле исследований, проводимом осенью 2024 – весной 

2025 года, было исследовано 212 клещей, собранных на территории Ви-

тебска и Витебской области. Исследование проводили на следующие за-

болевания: клещевой энцефалит, эрлихиоз, боррелиоз, анаплазмоз, ба-

безиоз, туляремия, коксиеллез. В результате исследования получены 

следующие данные: 55 особей положительны на боррелиоз, 25 особей 

положительны на туляремию, 22 особи положительны на анаплазмоз, 

8 особей положительны на бабезиоз, 1 особь положительна на эрлихиоз 

и 1 особь положительна на коксиеллез. 

В результате исследований можно выделить то, что в своем боль-

шинстве клещи являются носителями возбудителей рода Borrelia, кото-

рой были поражены 55 особей клещей, или 25,94 % от общего количе-

ства исследованных клещей. А также стоит отметить то, что больше 

всего было обнаружено пораженных возбудителем рода Borrelia кле-

щей, собранных на территории Полоцкого и Витебского районов. 
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Второе место по степени инфицирования клещей занимает Francissella 

tularensis, которой были поражены 25 особей клещей, или 11,79 % от об-

щего количества исследованных клещей. Клещи были собраны на тер-

ритории города Лепеля (Витебская область), что выявлялось нами и в 

более ранних исследованиях. Затем с небольшим отрывом от возбуди-

теля Francissella tularensis следует возбудитель рода Anaplasma, на геном 

которого были положительны 22 особи клещей, или 10,38 % от общего 

количества исследованных клещей. Самое большое скопление инфици-

рованных клещей возбудителем рода Anaplasma было обнаружено на 

территории городского поселка Богушевск.  

Минимальное инфицирование клещей было возбудителями рода 

Babesia – 8 положительных клещей, или 3,77 % от общего количества 

исследованных клещей. И в заключение, самое минимальное инфициро-

вание было возбудителями рода Ehrlichia – 1 положительный клещ, или 

0,47 %, и возбудителем Coxiella burnetii – 1 положительный клещ, или 

0,47 % от общего количества исследованных клещей. В рисунке 4 выве-

дены количественные данные положительных проб образцов клещей на 

исследуемые природно-очаговые болезни. 

 

 
Рисунок 4 – Результаты выделения генома возбудителей природно-

очаговых болезней от клещей, шт. 

На данном рисунке представлена частота выделения нами генома 

возбудителей природно-очаговых болезней, еще раз подтверждающая 

высокий уровень зараженности клещей и весьма большой и разнообраз-

ный ряд возбудителей природно-очаговых болезней, переносимых кле-

щами, собственно, как и ассоциативное носительство. 

В 10 пробах биологического материала от енотовидной собаки вы-

явили геном возбудителей: бабезиоза (4 положительные пробы), борре-

лиоза (3 положительные пробы), дирофиляриоза (4 положительные 

пробы), туляремии (1 положительная проба). 
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В 10 пробах биологического материала от лисы выявили геном воз-

будителей: бабезиоза (2 положительные пробы), боррелиоза (2 положи-

тельные пробы), дирофиляриоза (3 положительные пробы). Помимо вы-

явленных нами возбудителей инфекционных болезней, при проведении 

полного вскрытия енотовидной собаки и лисы были обнаружены под ко-

жей (в подкожной клетчатке) нематоды рода Dirofilaria.  

В 7 пробах биологического материала от диких птиц был выделен 

геном возбудителей: микоплазмоза (1 положительная проба из 2 проб от 

совы ушастой), хламидиоза (1 положительная проба из 2 проб от совы 

ушастой), COVID-19 (2 положительные пробы из 3 проб от чирка-

трескунка). 

Заключение. Таким образом, проведенные нами исследования на 

территории Витебска и отдельных районов Витебской области выявили 

широкий спектр как источников (резервуаров и носителей) возбудите-

лей природно-очаговых инфекций, так и самих возбудителей инфекций. 

Основным резервуаром для возбудителей туляремии, боррелиоза, ана-

плазмоза, бабезиоза и переносчиком данных болезней являются клещи. 

Позвоночные же животные (дикие млекопитающие) в большинстве слу-

чаев являются источниками либо резервуарами для возбудителей мико-

плазмоза, лептоспироза, туляремии, анаплазмоза, бабезиоза, дирофиля-

риоза, COVID-19. 
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